WWW.PIOTR.EWAWRZYNIAK.DOCTORATE.PUT.POZNAN.PL

%































Uzy¢ jak najwiecej oligonukleotydow (wierzchotkéw)

Unikaé nieoptymalnych dopasowan oligonukleotydéw

Catkowita diugosé wynikowego ciggu nie moze przekraczaé N

Cel: znalez¢ najlepsze dopasowanie oligonukleotydéw




SELECTIVE TRAVELING SALASMEN

1\]

Dla kazdego miasta (wierzchotka) przypisany zysk
Do kazdej drogi (tuku) przypisany koszt
Catkowity koszt podrézy nie moze przekroczy¢ ustalonej kwoty

Cel: znalezé sciezke maksymalizujgcq zysk



ROZWIAZANIE

INTEGER LINEAR PROGRAMMING




WARTOSCI
|
ZMIENNE

Wartosci
® z: licznos¢ spektrum
®* p: = 1 :zysk przypisany wierzchotkowi

® ¢; : koszt fuku tqczqcego wierzchotek i z |

® ¢ = k =1 : maksymalny dopuszczalny koszt
Zmienne
* x;: 1 jedlituk (i, ) nalezy do rozwiqzania,

O w przeciwnym wypadku



* K\)OGRANICZENIA
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(1) Poczgtkowy oligonukleotyd nie ma fukéw wchodzgcych

(2) Poczqgtkowy oligonukleotyd ma jeden tuk wychodzqcy

(3) Pozostate oligonukleotydy majq co najwyzej jeden tuk wchodzqcy
l (4) Pozostate oligonukleotydy majq co najwyzej jeden tuk wychodzqcy

(5) Poza poczgtkowym oligonukleotydem nie ma innego poczqtku sciezki

? ~ (6) Dlugosé sciezki nie przekracza dtugosci N badanego DNA
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Algorytm na podstawie:

DNA Sequencing With Positive and Negative Errors
J. BLAZEWICZ, P. FORMANOWICZ, M. KASPRZAK, W. T. MARKIEWICZ, and J. WEGLARZ

Journal of Computational Biology 1999 6:1, 113-123




LADANIE

Jakiego warunku brakuje?







BRAK OSOBNYCH CYKLI W ROZWIAZANIU

ZvaES(le=1 Xig T Z?:a xaj) < 2|S| ZviEV\S,vjES xij , S cV \ {Vl}

lle jest takich nieréwnosci?¢
Liczba mozliwych podziatéw zbioru na dwa niepuste podzbiory.
Jest to liczba Stirlinga drugiego rodzaju, a doktadniej {Z}

A jak Panstwo pamietajq z matematyki dyskretnej:

G=2 -1



