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Startujemy z poczqtkowego oligonukleotydu

Do tworzonej sekwencji dobieramy
oligonukleotyd z najlepszym dopasowaniem

Dopasowanie oceniamy poprzez liczbe
naktadajgcych sie nukleotydow, oraz potencjalne
dopasowanie kolejnego nukleotydu

Doktadanie oligonukleotydéw konczymy gdy
nastepny dodany zwiekszyt by dlugosé wyniku
powyzej dopuszczalnej wartosci
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Stworzenie poczqgtkowego rozwiqgzanie poprzez algorytm zachtanny

Ruchy — dodanie oligonukleotydu, usuniecie lub przesuniecie
oligonukleotydu lub klastra (oligonukleotydy z petnym dopasowaniem)

Lista tabu — lista wstawionych, usunietych lub przesunietych
oligonukleotydéw, pamietana okreslonq ilo$é iteraciji

Funkcje oceny:
globalna: liczba oligonukleotydéw w rozwiqzaniu

zageszczania: stosunek oligonukleotydéw do nukleotydéw w rozwigzaniu

Naprzemienne ruchy:

zageszczania — funkcja oceny zageszczania

wydtuzania — globalna funkcja oceny

Przy braku poprawy nowe poczqgtkowe rozwigzanie stworzone przez

algorytm zachtanny, ale z dopasowaniami oligonukleotydéw ograniczonymi
do tych z juz znalezionych rozwiqzan
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tgczenie oligonukleotydéw z dopasowanymi k-1nukleotydami (jesli jest to
jedyne mozliwe dopasowanie)

Osobnik w algorytmie to permutacja uzyskanych sekwencji z poczqgtkowego
kroku

Dopasowanie osobnika — liczba naktadajgcych sie nukleotydéw pomiedzy
sktadowymi sekwencjami oraz réznica dlugosé wynikowej od oczekiwanej

Krzyzowanie — podziat na 3 miejscach i wybér réznych czesci od rodzicow.
Wymagane usuwanie duplikacji i dodawanie brakujgcych czesci
Mutacja — zamiana miejscami losowo wybranych fragmentéow

Potomkowie lepsi niz jeden z rodzicéw zastepujq najgorsze osobniki

Algorytm konczy sie gdy nie potrafi juz polepszy¢ wyniku
















